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Összefoglalás 

Háttér: Az egyes ráktípusokban kialakuló szomatikus mutációk lehetővé teszik a tumor 

célzott, és a hagyományos kemoterápiánál hatékonyabb kezelését. E mutációk kimutatása 

növekvő számú specializált laboratóriumban történik Magyarországon.  

Cél: A Markusovszky Egyetemi Oktatókórházban (MEOK) 2015 óta működő Molekuláris 

Patológia részleg anyagának bemutatása, elemzése.  

Anyag és Módszer: Vastag-és végbélrákból (CRC), nem-kissejtes tüdőrákból (NSCLC) és 

melanomából származó DNS-mintáinkat PCR módszerrel sokszorosítottuk, és a PCR 

termékeket piroszekvenálással elemeztük. A 2015. április 16. és 2018. december 31. között 

összegyűlt anyagunkban összefüggéseket kerestünk a mutációs mintázatok és a tumor 

lokalizációja, a betegek életkora és neme között.   

Eredmények: Mindhárom ráktípus diagnosztikai feldolgozása a 4 év során laborunkban 

fokozatosan növekedett. A minták a helyi és a Nyugat-Dunántúli régió több onkológiai 

központjából érkeztek. Bemutatjuk az egyes tumorokban előforduló mutációk megoszlását a 

tumor típusa, a betegek kora és neme szerint.  

Következtetések: Eredményeink alapján megállapíthatjuk, hogy a Nyugat-Dunántúli 

Régióban e három tumor típus szomatikus mutációs mintázatai nagymértékben megegyeznek 

a világirodalomban leírtakkal.  

 

Kulcsszavak: molekuláris diagnosztika, vastagbél-végbélrák, nem-kissejtes tüdőrák, 

melanoma 
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Molecular studies of cancer patients int he West-Transdanubian region  

between 2015 and 2018 

 

Summary 

Background: Accumulating somatic mutations render certain tumors amenable to targeted 

therapy, more efficient than chemotherapy. Detection of these mutations is carried out in 

growing number of specialized laboratories in Hungary. Objectives: To present data of the 

Molecular Pathology Laboratory operating at the Markusovszky University Teaching Hospital 

since 2015.  

Materials and Methods: DNA specimens isolated from colorectal cancer (CRC), non-small 

cell lung cancer (NSCLC) and melanoma were amplified by PCR, and the products were 

subjected to pyrosequencing. Correlations were sought between mutational profiles, tumor 

location and the patients’ age and gender between April 16, 2015 and December 31, 2018. 

Results: Diagnostic evaluation of all three tumor types gradually increased in our laboratory. 

Specimens were received from the local hospital and some West-Transdanubian oncology 

centers. We present distribution of mutations according to the tumor types, and to the 

patients’ age and gender.  

Conclusions: Our analyses establish that the mutational profiles of these tumors are 

comparable in the West-Transdanubian and the international patient populations.  

 

Keywords: molecular diagnostics, colorectal cancer, non-small cell lung cancer, melanoma  
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